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Identifikation virulenter Rhizoctonia Anastomosegruppen
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Einleitung Abb. 2: Symptome von Rhizoctonia solani an Hauptelsalat

Hauptelsalat (Lactuca sativa var. capitata) wird haufig von Rhizoctonia solani
befallen, was zur Kopffaule und somit zu betrachtlichen Qualitatseinbufien
fuhrt. Es ist derzeit jedoch nicht vollstandig bekannt, welche
Anastomosegruppen (AGs) dafiir verantwortlich sind und inwieweit es
lokale oder saisonale Unterschiede hinsichtlich der AGs gibt. Bei R. solani
handelt es sich um einen Artenkomplex innerhalb der Familie der
Ceratobasidiaceae (Basidiomycota) mit mehreren Zellkernen pro Zelle
(multinucleate Rhizoctonia, MNR). Die dazugehorige Hauptfruchtform wird
Thanatephorus genannt. Innerhalb dieser Gruppe werden zumindest 14 AGs
(AG-1 - AG-13 sowie AG-BI) unterschieden, die zum Teil nochmals weiter
unterteilt werden. Eng verwandt mit R. solani sind die ebenfalls
pflanzenpathogenen zweikernigen Rhizoctonien (binucleate Rhizoctonia,
BNR) mit der Hauptfruchform Ceratobasidium. Auch dieser Artenkomplex
kann weiterin zumindest 16 AGs (AG-A - AG-S) unterteilt werden.

Die traditionelle Bestimmung der AGs erfolgt uUber Kultivierung und
anschlielende Konfrontation mit Testerstammen. Diese Methode ist
jedoch sehr arbeitsaufwendig und dauert lange. Es wurde deshalb eine
kultivierungsunabhangige Methode zur schnellen Bestimmung der AGs in
einer grofBeren Anzahl von Proben entwickelt, mittels der Rhizoctonia AGs
aus verschiedenen osterreichischen Bundeslandern identifiziert wurden.

Ergebnisse und Diskussion
Der Uberwiegende Teil der Sequenzen aus den Salatblattern konnte der
Gattung Rhizoctonia zugeordnet werden, wobeil verschiedene AGs

Abb. 1: In der Literatur beschrieben Rhizoctonia AGs an Hauptelsalat nachgewiesen wurden (s. Tabelle 1). Die nachgewiesenen Gruppen AG-1-1B
und AG-2-1 wurden auch schon in anderen Landern gefunden. BNRs
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Abb. 3: In den Bundeslandern nachgewiesene Rhizoctonia AGs, 2013-16
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Blattmaterial vom Rand augenscheinlich befallener Stellen enthommen.
Zu stark verfaulte Teile wurden nicht verwendet, da Sekundarinfektionen MNR:

uberhand nehmen und den primaren Krankheitserreger stark ﬁif ® ° : ° o . °
unterdricken konnen. Uber eine gruppenspezifische PCR und
anschlieflende Sequenzierung wurden die AGs der mehrkernigen und BNR: . " _
zweikernigen Rhizoctonien genau bestimmt. iiﬁ’:}n ®
Mithilfe des neu entwickelten Nachweissystems war es moglich die AGs AG-K .
von R. solani direkt aus infiziertem Pflanzenmaterial zu bestimmen, ohne e .
den zeitaufwendigen Zwischenschritt der Kultivierung. Wichtig war es, |
dass alle AGs von beiden Rhizoctonia-Gruppen (MNR und BNR) erfasst Symbole:
wurden, da vorab nicht bekannt war, welche AGs Salat bevorzugt befallen. :;’; .
Die erhaltenen Sequenzen wurden mit Referenzsequenzen aus 16100 %
offentlichen Datenbanken verglichen.
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